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Opis projektu: Z uwagi na brak odmian odpornych na rdz¢ zdzbtowa zyta (Puccinia graminis
f. sp. secalis), choroba ta jest jedna z najgrozniejszych zarowno w Niemczech, jak i Polsce.
Zastosowanie wczesniejszego zabiegu fungicydowego zwalczajacego jednoczes$nie rdze

brunatng jest nieefektywne, dlatego hodowla odpornosciowa pozostaje jedynym skutecznym


mailto:a.tratwal@iorpib.poznan.pl

srodkiem kontroli tej choroby. Pierwsze geny opornosci dla rdzy zdzbtowej zyta zostaly

zidentyfikowane za pomoca testow polowych na dojrzewajacych roslinach. Testy te sg ,,ztotym

standardem”, ale pracochtonnym i czasochtonnym. Dzigki zastosowaniu wysokowydajnej

techniki opartej na testach lisciowych — tzw. leaf-segment test (LST), naktady i czas potrzebny

na identyfikacj¢ gendow opornosci moze by¢ znacznie skrocony. Mozna przeanalizowaé wigcej

populacji 1 zasobow genetycznych w celu zapewnienia przyszlym uzytkownikom nowych,

efektywnych gendéw opornosci.

Celem projektu jest:

odkrycie nowych genow opornosci na rdz¢ zdzblowg w segregujacych populacjach
pochodzacych z zasobdéw genetycznych z pomoca testow lisciowych (LST),

poréwnanie wynikow testow lisciowych (LST) i doswiadczen polowych dla segregujacych
pokolen,

mapowanie QTL (gendw cech ilosciowych) na podstawie testow lisciowych (LST) 1 badan
polowych w celu umozliwienia selekcji wspomaganej markerami (MAS),

monitorowanie zroznicowania i ztozono$ci patogena w niemieckiej i polskiej populacji
rdzy zdzbtowej poprzez rozszerzony zestaw badanych prob,

testowanie nowoodkrytych gendéw opornosci pod katem ich skuteczno$ci przy uzyciu

nowych, wysoko wirulentnych izolatow.



